
VAHTS Universal Plus DNA Library Prep Kit V4
Next-Generation Enzymatic DNA Fragmentation Kit———Dual-Platform Compatible

VAHTS Universal Plus DNA Library Prep Kit V4 ND801-01/02 24 rxns /96 rxns

Superior Tolerance with Enhanced Uniformity
VAHTS Universal Plus DNA Library Prep Kit V4 is an enzyme-based fragmented DNA library preparation kit specifically devel-

oped for next-generation sequencing (NGS) platforms. The kit is optimized to improve library uniformity and enhance toler-

ance to EDTA in the DNA sample buffer. It integrates DNA fragmentation, end repair, and dA-tailing into a single step, with no 

purification required prior to adapter ligation. Adapter ligation, library amplification, and size selection can then be performed 

directly, converting 1 ng - 1 μg of input DNA into libraries compatible with Illumina or MGI sequencing platforms. All the 

reagents provided in the kit have undergone rigorous quality control and functional testing to ensure the stability and reproduc-

ibility of library preparation.

Dual-platform compatible

Tel: +86 400-168-5000
Email: support@vazyme.com
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VAHTS Universal Plus DNA Library Prep Kit V4は、次世代シーケンシング（NGS）プラットフォーム向けに特別に開発された、酵素反応
を利用するDNA断片化・ライブラリ調製キットです。本キットは、ライブラリの均一性を向上させるとともに、DNAサンプルバッファーに
含まれるEDTAへの耐性を高めるよう最適化されています。DNAの断片化、末端修復、およびdA-tailing（3'末端へのA付加）を単一のステッ
プで実施できるため、アダプターライゲーション前の精製操作は不要です。その後、アダプターライゲーション、ライブラリ増幅、サイズセレ
クションを連続して行うことができ、1 ng～1 μgの入力DNAからIlluminaまたはMGIシーケンシングプラットフォームに対応したライ
ブラリを調製可能です。キットに同梱されるすべての試薬は、厳格な品質管理および機能試験を経ており、ライブラリ調製の安定性と再現性
が保証されています。



Cat.No: C2267A

このカタログの記載内容は2026年10月現在のものです。
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VAHTS Universal Plus DNA Library Prep Kit V4

Vazyme #ND801, featuring specially optimized engineered enzymes and buffer systems, exhibits enhanced tolerance to 
common solvent components, including Tris-HCl across a range of pH conditions and high concentrations of EDTA, supporting 
robust and reliable performance.

Samples obtained from different clients were used, including samples that previously failed library preparation using enzymatic 
fragmentation kits from other suppliers. These samples were used to evaluate the fragmentation compatibility and library 
preparation success rate of Vazyme #ND801 across different species. Experimental parameters were adjusted according to 
downstream requirements. After library preparation, library fragment size distributions were analyzed using the Agilent 2100 
Bioanalyzer to compare size distributions among different species.

Vazyme #ND801 effectively reduces GC bias and achieves more uniform GC coverage compared with similar products from 
competitors and the previous version.

High tolerance

Comprehensive coverage without blind spots
1.Whole-genome sequencing (WGS) data:

2.Whole-exome sequencing (WES) data:

Broad compatibility

Tris-HCI EDTA

Fig 3-1. Library preparation of samples from Client A
 (300 ng input, 10 min fragmentation, 3 cycles)

Fig 3-2. Library preparation of samples from Client B
(200 ng input, 7 min fragmentation, 4 cycles)

Fig 3-3. Library preparation of samples from Client C
(500 ng input, 10 min fragmentation, 3 cycles)

High GC

High GC

High GC

Supplier A ND627 ND801

Supplier A ND627 ND801
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For more information about Vazyme products and services, please visit our website www.vazyme.com

Online

Vazyme #ND801は、特別に最適化された改変酵素およびバッファーシステムを採用しており、広範なpH条件下でのTris-HClや高濃度の
EDTAといった一般的な溶媒成分に対して優れた耐性を示し、堅牢かつ信頼性の高い性能を発揮します。
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異なる顧客から提供されたサンプルを使用しました。その中には、他社製の酵素的断片化キットを用いたライブラリ調製に以前失敗したサンプ
ルも含まれていました。これらのサンプルを用い、Vazyme #ND801の断片化適合性およびライブラリ調製の成功率を、様々な生物種にわたっ
て評価しました。実験条件は、後続の工程の要件に合わせて調整しました。ライブラリ調製後、Agilent 2100 Bioanalyzerを用いてライブラリ
の断片サイズ分布を解析し、生物種間でのサイズ分布を比較しました。

Vazyme #ND801は、競合他社の類似製品や従来品と比較して、GCバイアスを効果的に低減し、より均一なGCカバレッジを実現します。
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